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Appendix A: Input Data sets

Experiment 1

Our original data used in the first experiment contains binary data relating to 784

ALFP profiles for 53 Sri Lankan rice varieties. Each row represents a variety. First

column gives the name of the variety and the rest of the columns represents the

binary value obtained for individual profile. A sample input line is shown below

for a single variety. The pairwise distances calculated based on these binary data

is shown in table 6.3.
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Table 1: Jaccard’s pairwise distances for the 53 rice varieties

pairDist

TN1
Mol-

samba

yaka-

wee

Hat-

wee
Kiriyal Heenati

Siviru-

wee
Dahanala

Pacha-

peru
Sulai Podiwi vellai

Vella-

Illa

Odda-

valan
Hathiel Kurulu

Murun-

137
Dikwee

Kahata-

wee
Hatapan

Niyan-

wee
Peilliane

Dewar-

add

Murun-

gaka

Kotta-

mall

Red

leaf

Weda-

hee

Mudu-

kirie

Sudu-

heen

O.

rhizom

O.

rufipo

Godaal-

wee

Gona-

baru

Kalu-

heen

Balama-

wee

Sudu-

heena

O.

granata

O.

nivara
kombili 0.eii

Kalu-

kura

Kohu-

mawi

Suwa-

dasa
Madael

Goda-

hee

Honda-

rawa

Heen-

dikwe
Rathuh

chem-

bava

Murun-

ga
Chemba hygroryza Pokkali

TN1 1 0.172 0.279 0.191 0.208 0.231 0.167 0.162 0.211 0.184 0.108 0.171 0.178 0.216 0.192 0.18 0.153 0.165 0.157 0.121 0.218 0.196 0.169 0.197 0.143 0.154 0.155 0.18 0.197 0.209 0.195 0.146 0.126 0.137 0.164 0.168 0.148 0.131 0.128 0.15 0.122 0.15 0.148 0.149 0.135 0.152 0.139 0.11 0.176 0.147 0.162 0.101 0.203

Mol-samba 0.172 1 0.343 0.277 0.295 0.333 0.332 0.217 0.19 0.198 0.18 0.16 0.241 0.223 0.186 0.245 0.242 0.194 0.237 0.198 0.183 0.233 0.189 0.231 0.208 0.207 0.177 0.196 0.203 0.176 0.156 0.185 0.157 0.162 0.168 0.14 0.194 0.147 0.169 0.182 0.164 0.164 0.178 0.113 0.162 0.142 0.114 0.14 0.161 0.162 0.126 0.079 0.2

yaka-wee 0.279 0.343 1 0.287 0.269 0.342 0.296 0.232 0.236 0.197 0.193 0.217 0.226 0.227 0.185 0.204 0.234 0.242 0.191 0.192 0.237 0.237 0.183 0.241 0.245 0.263 0.161 0.195 0.186 0.197 0.178 0.161 0.144 0.147 0.175 0.127 0.147 0.17 0.161 0.162 0.127 0.127 0.192 0.099 0.138 0.135 0.116 0.141 0.137 0.162 0.159 0.083 0.237

Hat-wee 0.191 0.277 0.287 1 0.282 0.288 0.253 0.237 0.212 0.146 0.179 0.257 0.25 0.266 0.212 0.209 0.232 0.167 0.165 0.191 0.17 0.249 0.211 0.216 0.171 0.167 0.145 0.216 0.17 0.189 0.177 0.146 0.15 0.153 0.19 0.126 0.184 0.191 0.183 0.213 0.148 0.163 0.169 0.083 0.114 0.118 0.084 0.155 0.16 0.153 0.127 0.069 0.198

Kiriyal 0.208 0.295 0.269 0.282 1 0.245 0.26 0.218 0.196 0.176 0.186 0.199 0.236 0.19 0.156 0.179 0.204 0.161 0.191 0.186 0.169 0.169 0.188 0.22 0.189 0.195 0.158 0.196 0.186 0.197 0.21 0.184 0.211 0.168 0.182 0.161 0.176 0.184 0.175 0.225 0.17 0.17 0.219 0.133 0.168 0.175 0.144 0.171 0.157 0.205 0.183 0.079 0.208

Heenati 0.231 0.333 0.342 0.288 0.245 1 0.273 0.214 0.211 0.19 0.174 0.15 0.218 0.281 0.223 0.251 0.231 0.261 0.26 0.234 0.228 0.246 0.172 0.244 0.223 0.237 0.163 0.188 0.238 0.183 0.171 0.142 0.159 0.164 0.135 0.13 0.164 0.124 0.156 0.157 0.159 0.18 0.171 0.091 0.141 0.131 0.092 0.116 0.126 0.149 0.153 0.089 0.226

Siviruwee 0.167 0.332 0.296 0.253 0.26 0.273 1 0.253 0.215 0.237 0.191 0.152 0.205 0.184 0.137 0.202 0.24 0.151 0.167 0.167 0.172 0.215 0.162 0.247 0.216 0.234 0.157 0.207 0.179 0.207 0.135 0.151 0.186 0.172 0.125 0.179 0.171 0.171 0.157 0.187 0.153 0.16 0.184 0.084 0.124 0.114 0.078 0.133 0.143 0.138 0.135 0.059 0.197

Dahanala 0.162 0.217 0.232 0.237 0.218 0.214 0.253 1 0.345 0.289 0.251 0.238 0.274 0.254 0.18 0.266 0.206 0.16 0.157 0.176 0.172 0.249 0.162 0.23 0.194 0.155 0.185 0.213 0.185 0.233 0.178 0.164 0.192 0.186 0.163 0.146 0.206 0.225 0.184 0.249 0.173 0.153 0.205 0.11 0.158 0.141 0.104 0.153 0.136 0.158 0.169 0.077 0.223

Pachaperu 0.211 0.19 0.236 0.212 0.196 0.211 0.215 0.345 1 0.264 0.173 0.21 0.25 0.272 0.224 0.274 0.22 0.172 0.145 0.124 0.187 0.217 0.171 0.199 0.143 0.147 0.184 0.224 0.177 0.156 0.184 0.138 0.178 0.131 0.13 0.133 0.176 0.23 0.168 0.22 0.156 0.171 0.184 0.106 0.114 0.118 0.107 0.171 0.121 0.138 0.158 0.096 0.213

Sulai 0.184 0.198 0.197 0.146 0.176 0.19 0.237 0.289 0.264 1 0.157 0.177 0.19 0.183 0.119 0.242 0.191 0.187 0.162 0.211 0.174 0.208 0.175 0.169 0.149 0.159 0.193 0.162 0.203 0.181 0.175 0.137 0.203 0.195 0.145 0.225 0.147 0.202 0.146 0.143 0.159 0.177 0.183 0.17 0.165 0.194 0.15 0.198 0.154 0.216 0.161 0.112 0.256

Podiwi 0.108 0.18 0.193 0.179 0.186 0.174 0.191 0.251 0.173 0.157 1 0.194 0.219 0.215 0.193 0.282 0.161 0.134 0.142 0.141 0.145 0.164 0.101 0.131 0.171 0.15 0.15 0.243 0.162 0.192 0.154 0.15 0.163 0.198 0.213 0.144 0.178 0.252 0.195 0.229 0.181 0.181 0.223 0.123 0.131 0.118 0.114 0.144 0.13 0.151 0.119 0.067 0.194

vellai 0.171 0.16 0.217 0.257 0.199 0.15 0.152 0.238 0.21 0.177 0.194 1 0.26 0.305 0.257 0.221 0.219 0.155 0.18 0.163 0.196 0.216 0.189 0.159 0.139 0.144 0.167 0.206 0.161 0.153 0.186 0.149 0.187 0.177 0.183 0.16 0.177 0.185 0.185 0.189 0.198 0.162 0.203 0.142 0.178 0.186 0.133 0.171 0.167 0.177 0.164 0.116 0.201

VellaIlla 0.178 0.241 0.226 0.25 0.236 0.218 0.205 0.274 0.25 0.19 0.219 0.26 1 0.34 0.244 0.314 0.228 0.193 0.213 0.192 0.188 0.2 0.182 0.194 0.148 0.173 0.176 0.21 0.201 0.169 0.155 0.176 0.201 0.177 0.199 0.186 0.185 0.224 0.192 0.237 0.213 0.204 0.224 0.104 0.152 0.149 0.138 0.155 0.135 0.177 0.174 0.072 0.206

Oddavalan 0.216 0.223 0.227 0.266 0.19 0.281 0.184 0.254 0.272 0.183 0.215 0.305 0.34 1 0.327 0.32 0.19 0.197 0.22 0.181 0.226 0.215 0.142 0.172 0.161 0.159 0.142 0.2 0.178 0.129 0.171 0.136 0.141 0.15 0.175 0.125 0.171 0.184 0.149 0.193 0.152 0.187 0.205 0.094 0.114 0.118 0.088 0.124 0.107 0.116 0.126 0.067 0.177

Hathiel 0.192 0.186 0.185 0.212 0.156 0.223 0.137 0.18 0.224 0.119 0.193 0.257 0.244 0.327 1 0.235 0.175 0.149 0.229 0.127 0.177 0.183 0.125 0.152 0.099 0.125 0.119 0.181 0.137 0.133 0.179 0.134 0.113 0.171 0.147 0.089 0.149 0.143 0.163 0.195 0.151 0.151 0.157 0.088 0.103 0.122 0.096 0.135 0.132 0.119 0.108 0.067 0.157

Kurulu 0.18 0.245 0.204 0.209 0.179 0.251 0.202 0.266 0.274 0.242 0.282 0.221 0.314 0.32 0.235 1 0.212 0.178 0.171 0.165 0.196 0.209 0.137 0.167 0.142 0.163 0.187 0.23 0.213 0.163 0.148 0.137 0.172 0.188 0.152 0.163 0.196 0.194 0.161 0.196 0.148 0.164 0.186 0.137 0.127 0.141 0.102 0.164 0.152 0.153 0.149 0.083 0.218

Murun137 0.153 0.242 0.234 0.232 0.204 0.231 0.24 0.206 0.22 0.191 0.161 0.219 0.228 0.19 0.175 0.212 1 0.233 0.255 0.239 0.28 0.266 0.278 0.289 0.149 0.163 0.248 0.303 0.236 0.25 0.164 0.193 0.235 0.162 0.192 0.155 0.211 0.201 0.254 0.202 0.206 0.223 0.218 0.138 0.17 0.177 0.14 0.216 0.205 0.187 0.184 0.124 0.2

Dikwee 0.165 0.194 0.242 0.167 0.161 0.261 0.151 0.16 0.172 0.187 0.134 0.155 0.193 0.197 0.149 0.178 0.233 1 0.295 0.31 0.337 0.224 0.218 0.186 0.155 0.167 0.168 0.147 0.183 0.168 0.126 0.141 0.121 0.115 0.122 0.093 0.123 0.13 0.128 0.129 0.124 0.157 0.149 0.093 0.107 0.117 0.107 0.164 0.106 0.141 0.124 0.123 0.175
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Figure 1: The UPGMA dendrogram showing genetic diversity among Sri
Lankan traditional rice varieties
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